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AFFILIAZIONI 
 
 

- Dipartimento di Medicina Traslazionale, Università del Piemonte Orientale. 

- Center for Translational Research on Autoimmune & Allergic Diseases – CAAD. 

- BITS – Bioinformatics Italian Society. 

 
ATTIVITA’ DIDATTICA FRONTALE 

 
 
• Corso di “BIOLOGIA MOLECOLARE”, presso corso di Laurea in BIOTECNOLOGIE (48 ore, 6 CFU   
             – sede di Novara). 
 
• Corso di “BIOCHIMICA – BIOLOGIA MOLECOLARE”, presso corso di Laurea Magistrale in  
             MEDICINA E CHIRURGIA (25 ore, 2 CFU – sede di Alessandria). 
 
• Corso di “BIG DATA ANALYSIS”, presso Laurea Magistrale in MEDICAL BIOTECHNOLOGY (30 ore, 5 

CFU – sede di Novara). 
 
• Corso di “BIOINFORMATICA E APPROCCI DI SYSTEMS BIOLOGY”, presso Laurea Magistrale in 

BIOTECNOLOGIE FARMACEUTICHE (24 ore, 3 CFU – sede di Novara) 
 
• Specialità di Genetica Medica, Scuola di Medicina (Novara). 
 

SINTESI INTERESSI DI RICERCA 
 
La parte principale della mia attività di ricerca si svolge all’interno della Bioinformatica e Biologia 
Computazionale, ovvero nell’ambito di quell'insieme di studi e ricerche interdisciplinari volte alla 
definizione delle proprietà degli organismi viventi tramite l’uso di metodi integrati derivanti dalla 
biologia, matematica, fisica, informatica.  
 
 
Keywords: 
 

• Bioinformatics and Computational Biology. 
• Regulatory networks, microRNAs, non-coding DNA. 
• Cancer and Plant Genomics. 
• Metagenomics. 
• AI-driven genomics. 

 
 
In questi contesti, collaboro con diversi laboratori sperimentali, fornendo competenze 
computazionali e di analisi dei dati. 
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