DAVIDE CORA

CURRICULUM VITAE sintetico

Contatti:

Dipartimento di Medicina Traslazionale
Universita degli Studi del Piemonte Orientale
Via Solaroli 17, 1-28100 Novara, Italy.

CAAD - Center for translational research on Autoimmune and Allergic Disease
Via Trieste, 15/A, 1-28100 Novara, Italy.

Phone: +39-0321-660631
+39-0321-660841
E-mail: davide.cora@uniupo.it
Web: http://www.to.infn.it/~cora
https://upobook.uniupo.it/davide.cora

Titoli:
Laurea in Fisica
Master in Bioinformatica
Ph.D., in “Sistemi complessi applicati alla biologia post-genomica’

)

Posizione attuale:

Professore Associato (s.s.d. BIO/11 - Biologia Molecolare)
Dipartimento di Medicina Traslazionale,
Universita del Piemonte Orientale.



AFFILIAZIONI

- Dipartimento di Medicina Traslazionale, Universita del Piemonte Orientale.
- Center for Translational Research on Autoimmune & Allergic Diseases — CAAD.

- BITS — Bioinformatics Italian Society.

ATTIVITA’ DIDATTICA FRONTALE

o Corso di “BIOLOGIA MOLECOLARE”, presso corso di Laurea in BIOTECNOLOGIE (48 ore, 6 CFU
— sede di Novara).

o Corso di “BIOCHIMICA — BIOLOGIA MOLECOLARE”, presso corso di Laurea Magistrale in
MEDICINA E CHIRURGIA (25 ore, 2 CFU — sede di Alessandria).

. Corso di “BIG DATA ANALYSIS”, presso Laurea Magistrale in MEDICAL BIOTECHNOLOGY (30 ore, 5
CFU —sede di Novara).

. Corso di “BIOINFORMATICA E APPROCCI DI SYSTEMS BIOLOGY”, presso Laurea Magistrale in
BIOTECNOLOGIE FARMACEUTICHE (24 ore, 3 CFU — sede di Novara)

° Specialita di Genetica Medica, Scuola di Medicina (Novara).

SINTESI INTERESSI DI RICERCA

La parte principale della mia attivita di ricerca si svolge all'interno della Bioinformatica e Biologia
Computazionale, ovvero nell’ambito di quell'insieme di studi e ricerche interdisciplinari volte alla
definizione delle proprieta degli organismi viventi tramite I'uso di metodi integrati derivanti dalla
biologia, matematica, fisica, informatica.

Keywords:

e Bioinformatics and Computational Biology.

e Regulatory networks, microRNAs, non-coding DNA.
e Cancer and Plant Genomics.

e Metagenomics.

e Al-driven genomics.

In questi contesti, collaboro con diversi laboratori sperimentali, fornendo competenze
computazionali e di analisi dei dati.



1)

2)

3)

4)

5)

6)

7)

8)

9)

10)

PUBBLICAZIONI SU RIVISTE internazionali WOS / SCOPUS

“Computational identification of transcription factor binding sites by functional analysis of set of
genes sharing overrepresented upstream motifs.”

Cora' D., Di Cunto F., Provero P., Silengo L., Caselle M.

BMC Bioinformatics. 2004 May 11,;5:57.

“Ab-initio identification of putative human transcription factor binding sites by comparative
genomics.”

Cora' D., Herrmann C, Dieterich C, Di Cunto F., Provero P., Caselle M.

BMC Bioinformatics. 2005 May 2;6:110.

“Correlated fragile site expression allows the identification of candidate fragile genes involved in
immunity and associated with carcinogenesis.”

Re A., Cora' D., Puliti AM., Caselle M., Sbrana I.

BMC Bioinformatics. 2006 Sep 18;7:413.

“Identification of candidate regulatory sequences in mammalian 3' UTRs by statistical analysis of
oligonucleotide frequencies.”

Cora' D., Di Cunto F., Caselle M., Provero P.

BMC Bioinformatics 2007, May 24,8:174.

“VRG database: a database of Vascular dysfunctions Related Genes.”
Zanivan S.*, Cora' D.*, Caselle M., Bussolno F.
Computers & Mathematics with Applications 2008, 55,;5:1068-1073.

“Genome-wide survey of microRNA / Transcription Factor Feed-Forward Regulatory Circuits in
Human.”

Re A.*, Cora' D.*, Taverna D., Caselle M.

Molecular Biosystems Aug;5(8):854-67, 2009.

“Molecular models for intrastrand DNA G-quadruplexes.”

Fogolari F., Haritha Haridas, Alessandra Corazza, Paolo Viglino, Davide Cora', Michele Caselle,
Gennaro Esposito and Xodo E

BMC Structural Biology 2009 Oct 7,;9(1):64.

8) “Nucleation dynamics in 2d cylindrical Ising models and chemotaxis.”
Bosia C., Caselle M. and Cora D.
Phys. Rev. E 81, 021907 (2010).

“Identification of functional TFAP2A and SP1 binding sites in new TFAP2A modulated genes.”
Orso F.*, Cora D.*, Ubezio B., Provero P., Caselle M. and Taverna D.
BMC Genomics. 2010 Jun 3;11:355.

“CircuitsDB: a database of mixed microRNA / Transcription Factor Feed — Forward Regulatory
Circuits in human and mouse.”

Friard O., Re A., Taverna D., De Bortoli M. and Cora D.

BMC Bioinformatics. 2010 Aug 23;11:435.



11)

12)

13)

14)

15)

16)

17)

18)

19)

“Identity and divergence of protein domain architectures after the Yeast Whole Genome
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Teixeira MA, De Feudis M, Reano S, Raiteri T, Scircoli A, Zaggia |, Ruga S, Salvadori L, Prodam F,
Marzullo P, Molinari C, Cora D, Filigheddu N.

Aging (Albany NY). 2021 Feb 22;13(4):4895-4910.

“TFEB Signalling-Related MicroRNAs and Autophagy.”
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“The TFEB-TGIF1 axis regulates EMT in mouse epicardial cells.”

Astanina E, Doronzo G, Cora D, Neri F, Oliviero S, Genova T, Mussano F, Middonti E, Vallariello E,
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